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CpG:53 | CnG: 42| CnG: 61| CpG: 7 G: 142 CnG nG: 92| CnG: 531
CnG: 161 CnG: 19| CnG: 84| CDG: 1983. CnG: 261 CDG 29| CoG: 122| CnG: 140| CnG: 1081
CnG: 261 CnG: 1401 CnG: 108| CDG: 2141 CnG: 99 91 CnG: 3311 CnG: 170] CnG: 481
CpG: 3511 CpG: 73| CnG: 142| CpG: 144| CpG:127] CnG: 1301
CnG: 92| CpnG: 1731 CnG: 22| C G: 16| CnG: 192|
CnG: 268| CnG: 24| CnG: 23|
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